
 

 

 

 
UNIVERSIDAD DEL MAR 

    CAMPUS PUERTO ÁNGEL 
 

       
 

 
Estructura genética de Pocillopora damicornis 

 (Scleractinia: Pocilloporidae) en los estados de Oaxaca y Guerrero, 
inferida mediante análisis de microsatélites nucleares 

 
Tesis 

Que para obtener el título de: 
Licenciada en Biología Marina 

 
 

Presenta: 
Rubí Fabiola Alderete Domínguez 

 
 

Director de tesis: 
Dr. Rolando Cardeña López 

 
 
 
 

Puerto Ángel, Oaxaca, 2014



 

          i 

 

RESUMEN 

Pocillopora damicornis Linnaeus (1758) es un coral muy importante por su contribución en la 
formación de arrecifes. Debido a esto y al estrés al que ha estado sometido en los últimos 
años, son necesarios mayores esfuerzos de conservación. Para ello se requieren estudios de 
genética poblacional, en los cuales se utilizan diversos marcadores moleculares. Los 
microsatélites han sido uno de los marcadores más utilizados, estos son variantes de 
regiones de ADN con secuencias repetitivas de nucleótidos que suelen someterse a un 
proceso de amplificación mediante reacción en cadena de la polimerasa (PCR). Esta técnica 
ha abierto la posibilidad de analizar varios loci microsatelitales en P. damicornis. Ya se ha 
estudiado la estructura poblacional de P. damicornis en varias zonas del mundo, incluyendo 
el Pacífico mexicano. Sin embargo aun no se ha estudiado la estructura genética de sus 
comunidades en la región sur del Pacífico mexicano, donde recientemente se ha reportado la 
especie genética Pocillopora tipo 1.  En este trabajo se caracterizaron las relaciones genéticas 
entre poblaciones de P. damicornis tipo 1 en 12 localidades de Guerrero y Oaxaca, mediante 
el uso de marcadores microsatelitales amplificados por PCR. Se analizaron ocho loci, de los 
cuales Pd3-005 y PV5 mostraron ser útiles para este estudio y fueron usados en los análisis 
subsecuentes. Ambos loci mostraron evidencia de alelos nulos, lo cual pudo causar sesgo en 
la asignación de genotipos. Por esto, los análisis poblacionales se realizaron 
independientemente para cada locus, en lugar de hacerlo con genotipos compuestos; esta 
precaución produjo resultados muy similares para ambos juegos de datos. La prueba de 
equilibrio Hardy-Weinberg reveló déficits de heterocigotos, que pueden ser atribuibles a los 
alelos nulos, consanguinidad, efecto Wahlund, efecto Allee y reclutamiento asexual. Los 
análisis de estructura genética revelaron poblaciones totalmente fragmentadas. El AMOVA 
mostró que la mayor contribución a la variación genética fue por parte de los individuos, 
seguida de las localidades y las regiones; este último nivel jerárquico contribuyó con menos 
de 1% a la variación. Los índices de fijación también mostraron una diferenciación 
sumamente baja entre regiones (P>0.05), y diferenciaciones moderadas a elevadas entre 
localidades y entre individuos (P<0.05). Esto podría explicarse en términos de estructura 
genética a escala espacial fina causada por flotabilidad negativa de gametos y/o cigotos, lo 
cual limitaría la dispersión larval a zonas cercanas a la colonia madre. Los análisis de 
correlación entre distancias genéticas y geográficas, así como los cladogramas, no mostraron 
evidencia de aislamiento por distancia. El análisis de las distancias genéticas reveló que las 
poblaciones de P. damicornis de Oaxaca son más diversas que las de Guerrero. Esta tesis 
representa el primer estudio sobre estructura genética de P. damicornis enfocado en el sur 
del Pacífico mexicano. Sus resultados pueden servir en futuras investigaciones sobre biología 
reproductiva de la especie y en estudios sobre distribución de las especies genéticas de 
Pocillopora tipo 1 y 3. La estructura genética fragmentada encontrada para P. damicornis en 
Oaxaca y Guerrero apunta a que las estrategias para su conservación deberían considerar a 
toda la región y no a comunidades coralinas específicas. 

Palabras clave: microsatélites nucleares, PCR, iniciadores, estructura genética a escala 

espacial fina. 
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