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Resumen  
 

Los caracoles del género Conus comprenden uno de los grupos de invertebrados 

marinos más grande, ya que cuenta con aproximadamente 850 especies 

registradas. Los caracoles cónidos producen un veneno único formado por una 

variedad de componentes biológicamente activos. El veneno de los cónidos está 

formado por péptidos con importancia farmacológica, cuyo tamaño va de 10 a 

40 aminoácidos y masas moleculares desde 847 a 9, 445 Da. Estructuralmente, 

las conotoxinas se clasifican con base a: (1) la identidad su péptido señal 

(superfamilia), (2) patrón o fragmentos de cisteínas en su región madura (familia) 

y (3) a su blanco molecular (familia farmacológica). Las caracterizaciones del 

veneno de la especie Conus princeps son escasas, por lo que se desconoce la 

conformación estructural de los péptidos que lo componen. En el presente 

trabajo se caracterizaron los componentes mayoritarios del veneno de Conus 

princeps del Pacífico Sur mexicano. Se purificaron siete compuestos mayoritarios 

por cromatografía liquida de alta resolución en fase reversa (RP-HPLC), su masa 

molecular fue determinada por cromatografía liquida acoplada a espectrometría 

de masas con ionización por electrospray (LC-ESI-MS), encontrando masas de 500 

a 18, 000 Da. La secuencia peptídica de tres compuestos fue determinada por 

degradación autónoma de Edman, encontrando tres posibles patrones de 

cisteínas: I (CC-C-C), VI/VII (C-C-CC-C-C) y XV (C-C-CC-C-C-C-C). Por último, 

ninguna de las secuencias corresponde a algún conopéptido o conotoxina 

registrada anteriormente, por lo que puede tratarse de péptidos con interés 

biomédico. 

 

Palabras clave: Conus princeps, conotoxina, conopéptido, cromatografía, 

espectrometría de masas. 

 

 

 

 



 
 

Abstract  
 

The cone snails of genus Conus form one of the largest marine invertebrate 

group. This genus has approximately 850 registered species. The cone snails have 

a unique venom that is conform by biological active compounds. The venom of 

this snails it is formed by peptides with pharmacological importance. The size of 

these peptides it is of 10 to 40 amino acids with molecular masses of 847 to 9, 

445 Da. The conotoxins are classified in three groups based on: (1) the identity 

of their signal peptide (superfamily), (2) cysteine framework in the mature 

region (structural family) and (3) the molecular target (pharmacological family). 

The characterizations of the venom of Conus princeps are really scarce and the 

structural information of their peptides is unknown yet. For this reason, in the 

present work the majority compounds of the venom of Conus princeps of the 

South Pacific Mexican are characterized. Seven major compounds were purified 

by Reverse Phase High Performance Liquid Chromatography (RP-HPLC). The 

molecular mass it was determined by Liquid Chromatography coupled to 

Electrospray ionization Mass Spectrometry (LC-ESI-MS) finding masses of 500 to 

18, 000 Da. Three sequences were obtained by Edman Degradation finding three 

possible cysteine frameworks: I (CC-C-C), VI/VII (C-C-CC-C-C) and XV (C-C-CC-C-

C-C-C). The sequences obtained have not been previously registered. 

 

Keywords: Conus princeps, conotoxins, conopeptides, chromatography, mass 

spectrometry. 
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