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Resumen

La tortuga golfina (Levidochelvs olivacea) es una especie presente en los ecosistemas marinos

del Pacífico mexicano. Su sobreexplotación llegó a causar una drástica disminución de sus

poblaciones, lo cual llevó a catalogarla en México como una especie en peligro de extinción. El

adecuado conocimiento de su diversidad genética es un elemento importante para el éxito de

programas encaminados a su conservación,y en este contexto el uso de marcadores moleculares

ha mostrado ser de gran utilidad. El ADN polimórfico amplificado al azar (RAPD) es un sistema

de marcadores moleculares cuya simplicidad técnica lo ha convertido en una herramienta

ampliamente usada en estudios de diversidad genética. Se le ha considerado un sistema de

marcadores primordialmente de tipo dominante, por lo cual su empleo en análisis de estructura

genética ha sido limitado. Sin embargo, algunas estrategias como la detección de ADN

heterodúplex, han mostrado que el análisis de RAPDs puede revelar un porcentaje considerable

de marcadores codominantes. En tortugas goljinas, el uso de estos marcadores no ha sido

reportado. El objetivo de este trabajo fue emplear análisis de RAPDs en tortugas goljinas,

empleando estrategias encaminadas a identificar polimorfismos potencialmente codominantes.

Con estefin, unafamilia integradapor una madre y 20 progenies se analizó con 20 iniciadores.

Seis de los iniciadores produjeron bandas muy tenues o no detectables, 11 revelaron patrones de

bandas monomórficas, y tres revelaronpatrones de bandeo polimórficos. De estos patrones, los

generados por AL03 y AL17 fueron reproducibles y se pudieron interpretar como generados por

loci dialélicos. ALO3 revelo dos fragmentos, ALO3937y ALO3882que cubrieron los criterios

propuestos para considerarlos como marcadores codominantes. El nivel de polimorfismo

detectado en este estudiofue del 3.O %,Y semejante al reportado para tortugas dulceacuícolas.

En conjunto, los análisis realizados fueron útiles para identificar marcadores potencialmente

codominantes en tortugas golfinas mediante análisis de RAPDs.

Palabras clave: Tortuga golfina, Levidochelvs olivacea, RAPD, marcadores codominantes, ADN

heterodúplex.
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