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RESUMEN

A pesar de que el grupo de las tortugas marinas es muy reducido, existen
controversias acerca de su sistematica; algunos autores han reconocido la
existencia de subespecies basados eh caracteristicas morfolégicas vy
distribucion geografica. La sistematica de la tortuga carey también ha sido
sujeta a controversias hasta tiempo reciente. Debido a que sus caracteristicas
morfoloégicas son muy conservadas, se emplean técnicas moleculares para
coadyuvar a decidir entre las hipétesis taxondmicas propuestas, proporcionando
un enfoque independiente que permite analizar las diferencias observables
dentro del proceso evolutivo. En el presente trabajo se realizdé un analisis de la
region control del mtDNA de individuos de tortuga carey del Pacifico Mexicano.
Se encontréo un solo haplotipo para la zona de estudio. Este haplotipo, se
conjuntd con otros reportados anteriormente para diversas areas del Indo-
Pacifico, con el fin de contar con una representacion de la cuenca oceanica.
Los haplotipos del Pacifico fueron comparados con haplotipos reportados para
poblaciones del Atlantico, la comparacion, basada en distancias genéticas,
sugiere una diferenciacion considerable entre los haplotipos del Pacifico y los
del Atlantico, similar a la existente entre este mismo locus en las especies
Lepidochelys oﬁvacea'y L. kempii y entre haplotipos de poblaciones de
Chelonia mydas en diferentes cuencas oceanicas (Pacifico vs. Atlantico). El
tiempo de divergencia estimado para la separacion de los linajes entre Pacifico-
Atlantico (1.6-3.9 Ma), con base en la regién control, coincide con el surgimiento
del Istmo de Panama, por lo que se podria inferir un mecanismo alopatrico de
diferenciacioén. El arbol filogenético (UPGMA) generado con secuencias de las
diferentes especies corrobora una diferenciaciéon entre los linajes de tortuga
carey del Pacifico y del Atlantico, por lo que los resultados de este trabajo

sugieren la asignacion de un rango taxonémico diferencial a cada uno de ellos.



INTRODUCCION

Los registros fésiles de tortugas marinas aparecen, por lo menos, hace 200
millones de anos (Ma), siendo un grupo muy comun en el Cretaceo (hace 130
Ma). Los géneros y especies conocidos hoy en dia son originarios de la primera
parte del Eoceno al Pleistoceno, es decir, hace 60 a 10 millones de afios. Junto
con las serpientes e iguanas marinas, son los Unicos reptiles actuales
adaptados a la vida marina, dependiendo de la tierra s6lo durante su periodo de
reproduccion (Marquez,1990; Frazier, 2001).

Actualhente se reconocen seis géneros y siete especies de tortugas
marinas, las cuales pertenecen a dos familias del orden Testudines, uno de los
ordenes de reptiles mas antiguos. Con la ayuda de evidencia fosil se han
logrado estimar los tiempos de divergencia de algunos de los diferentes linajes
de tortugas marinas, los cuales se reflejan en la figura 1.

Las tortugas marinas tienen una distribucion principalmente tropical y
subtropical. Con excepcién de la especie Natator depressus, todas ellas pueden
ser encontradas en México (Marquez, 1996). Las especies difieren entre si por
rasgos nﬂ.orfolégicos, sus ciclos eétacionales, distribucion geografica vy
‘comportamiento, Sin embargo, también se pueden observar diferencias entre
poblaciones de una misma especie (Marquez,1990).

Aun se desconocen algunas etapas de su ciclo de vida ya que, tras la
eclosion, aproximadamente después de 45 dias de incubacioén, las crias se
orientan y entran al mar siguiendo un habito pelagico durante periodos de unos

cuantos meses a varios anos, segun la especie. Se desconoce qué rumbo





